Supplementary material 3

FMT-associated microbiota changes at the genus level in AC1

Genus [AC1-1511}JAC1-1511 p-value JAC1-1511}AC1-1512| p-value
Alistipes | 1.185 0.000 0.000 1.185 1.295 0.353
Allisonella] 0.142 0.000 0.000 0.142 0.039 0.001
naerostipe] 0.153 0.000 0.000 0.153 0.000 0.000
haerotrunc| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.030 0.034
Bacteroidey 6.759 0.014 0.000 6.759 47.750 0.000
Barnesielld 0.119 0.000 0.000 0.119 0.108 0.762
idobacteri{ 0.000 0.058 0.001 0.000 0.000 1.000
Bilophila [ 0.045 0.000 0.011 0.045 0.103 0.061
Blautia 1.400 0.000 0.000 1.400 0.010 0.000
ityricicocc| 0.108 0.000 0.000 0.108 0.000 0.000
Centipeda| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.231 0.000
Clostridiun  0.057 0.231 0.000 0.057 0.000 0.000
oprococcu| 0.187 0.000 0.000 0.187 0.000 0.000
esulfovibrif 0.011 0.000 0.507 0.011 0.089 0.001
Dialister | 0.068 0.000 0.002 0.068 0.025 0.053
elatoclostrp  0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Escherichid  0.028 50.821 0.000 0.028 2.846 0.000
calibacter] 31.383 0.007 0.000 31.383 0.069 0.000
avonifract{ 0.006 0.195 0.000 0.006 0.699 0.000
Gemmiger| 10.104 0.000 0.000 10.104 0.325 0.000
aemophilyf 0.011 0.000 0.507 0.011 0.005 0.601
Hungatella] 0.006 0.000 1.000 0.006 0.015 0.629
Klebsiella] 0.000 26.922 0.000 0.000 2.905 0.000
hnoclostrid 0.011 0.000 0.507 0.011 0.049 0.044
actobacilly 1.673 0.000 0.000 1.673 0.049 0.000
Megamonad 2.376 0.000 0.000 2.376 0.458 0.000
Ddoribactel 0.017 0.000 0.261 0.017 0.074 0.016
Dscillibacte] 0.023 0.000 0.136 0.023 0.034 0.560
rabacteroi¢ 0.079 0.000 0.000 0.079 0.601 0.000
prasutterel| 1.106 0.000 0.000 1.106 0.113 0.000
ptoclostridil 0.000 2.285 0.000 0.000 0.478 0.000
plarctobac{ 0.737 0.000 0.000 0.737 2.270 0.000
Roseburia| 20.542 0.000 0.000 20.542 0.005 0.000

Rothia 0.000 0.029 0.037 0.000 0.000 1.000
iminococc| 5.165 0.000 0.000 5.165 0.025 0.000
reptococcy 0.011 2.198 0.000 0.011 0.064 0.009
\Veillonella] 0.000 4.129 0.000 0.000 35.754 0.000
Unclassifie{ 16.488 | 13.110 0.000 16.488 3.481 0.000

Genus AC1-1511JAC1-1601] p-value [AC1-1511tAC1-1512| p-value
Alistipes | 1.185 0.036 0.000 0.000 1.295 0.000
Allisonella] 0.142 0.000 0.000 0.000 0.039 0.025
naerostipe] 0.153 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
haerotrunc| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.030 0.088
Bacteroidey 6.759 32.470 0.000 0.014 47.750 0.000
Barnesielld 0.119 0.000 0.000 0.000 0.108 0.000




idobacterif 0.000 3.292 0.000 0.058 0.000 0.001
Bilophila| 0.045 0.012 0.111 0.000 0.103 0.000
Blautia 1.400 0.000 0.000 0.000 0.010 0.518
ityricicocc| 0.108 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
Centipeda| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.231 0.000
Clostridium  0.057 1.153 0.000 0.231 0.000 0.000
oprococcu| 0.187 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
esulfovibrif 0.011 0.000 0.500 0.000 0.089 0.000
Dialister | 0.068 0.000 0.001 0.000 0.025 0.085
elatoclosty 0.000 0.042 0.006 0.000 0.000 1.000
Fscherichig  0.028 1.508 0.000 50.821 2.846 0.000
calibacter] 31.383 0.000 0.000 0.007 0.069 0.007
avonifract{ 0.006 0.294 0.000 0.195 0.699 0.000
Gemmiger| 10.104 0.000 0.000 0.000 0.325 0.000
aemophily 0.011 0.246 0.000 0.000 0.005 1.000
Hungatella] 0.006 0.078 0.001 0.000 0.015 0.277
Klebsiella] 0.000 0.000 1.000 26.922 2.905 0.000
hnoclostrid 0.011 0.559 0.000 0.000 0.049 0.007
actobacilly 1.673 0.000 0.000 0.000 0.049 0.007
Vlegamonady 2.376 44,768 0.000 0.000 0.458 0.000
Ddoribactel 0.017 0.000 0.251 0.000 0.074 0.001
Dscillibacte] 0.023 0.000 0.126 0.000 0.034 0.047
rabacteroi¢ 0.079 0.150 0.055 0.000 0.601 0.000
arasutterell  1.106 0.607 0.000 0.000 0.113 0.000
ptoclostridi| 0.000 0.204 0.000 2.285 0.478 0.000
plarctobac{ 0.737 0.048 0.000 0.000 2.270 0.000
Roseburia| 20.542 0.000 0.000 0.000 0.005 1.000
Rothia 0.000 0.060 0.001 0.029 0.000 0.027
iminococc| 5.165 0.000 0.000 0.000 0.025 0.085
reptococcy 0.011 0.090 0.001 2.198 0.064 0.000
\Veillonella] 0.000 12.736 0.000 4.129 35.754 0.000
nclassifie{ 16.488 1.646 0.000 13.110 3.481 0.000
Genus AC1-1512lAC1-1601 p-value
Alistipes | 1.295 0.036 0.000
Allisonellal] 0.039 0.000 0.010
naerostipe] 0.000 0.000 1.000
naerotrunc| 0.030 0.000 0.036
Bacteroidey 47.750 32.470 0.000
Barnesielld 0.108 0.000 0.000
idobacteri|y 0.000 3.292 0.000
Bilophila [ 0.103 0.012 0.000
Blautia 0.010 0.000 0.505
ityricicocc| 0.000 0.000 1.000
Centipeda| 0.231 0.000 0.000
Clostridiun  0.000 1.153 0.000
oprococcu| 0.000 0.000 1.000
esulfovibrif 0.089 0.000 0.000
Dialister | 0.025 0.000 0.069




elatoclosty 0.000 0.042 0.004
Fscherichigd  2.846 1.508 0.000
calibacter] 0.069 0.000 0.000
avonifract{ 0.699 0.294 0.000
Gemmiger| 0.325 0.000 0.000
aemophiluyf 0.005 0.246 0.000
Hungatella] 0.015 0.078 0.004
Klebsiella] 2.905 0.000 0.000
hnoclostrid 0.049 0.559 0.000
actobacilly 0.049 0.000 0.003
Miegamonagy 0.458 44.768 0.000
Ddoribactey 0.074 0.000 0.000
Dscillibacte] 0.034 0.000 0.019
rabacteroi¢ 0.601 0.150 0.000
arasutterell  0.113 0.607 0.000
ptoclostridi| 0.478 0.204 0.000
plarctobac{ 2.270 0.048 0.000
Roseburia| 0.005 0.000 1.000

Rothia 0.000 0.060 0.000
iminococcy 0.025 0.000 0.069
reptococcy 0.064 0.090 0.448
\Veillonella| 35.754 | 12.736 0.000
nclassifie{ 3.481 1.646 0.000

FMT-associate

d microbiota changes at the genus level in AC2

Genus [AC2-1601}AC2-1601| p-value JAC2-1601}AC2-1602| p -value
Bacillus | 0.000 0.052 0.001 0.000 0.034 0.016
idobacterif 1.229 25.789 0.000 1.229 4.450 0.000
Blautia 0.783 0.000 0.000 0.783 0.627 0.120
Clostridiun  2.116 0.534 0.000 2.116 12.960 0.000
Fggerthelld  0.005 0.149 0.000 0.005 0.008 1.000
nterococcy 0.014 0.654 0.000 0.014 0.110 0.000
Escherichid  1.473 18.042 0.000 1.473 22.004 0.000
avonifract{ 0.000 0.769 0.000 0.000 3.145 0.000
hnoclostrid 0.418 0.000 0.000 0.418 0.263 0.028
actobacilly 1.196 19.999 0.000 1.196 0.051 0.000
scillibacte| 0.324 0.000 0.000 0.324 0.008 0.000
ptoclostridil 0.929 3.340 0.000 0.929 7.976 0.000
Rothia 0.009 0.115 0.000 0.009 0.008 1.000
piniclostrid| 0.174 0.000 0.000 0.174 0.229 0.296
Uminococcy 0.206 0.000 0.000 0.206 0.000 0.000
reptococcy 0.127 0.597 0.000 0.127 0.085 0.307
Tyzzerella] 0.005 0.000 1.000 0.005 2.984 0.000
\Veillonella] 82.751 | 18.386 0.000 82.751 | 33.056 0.000
Unclassifie{ 8.242 11.575 0.000 8.242 12.002 0.000
Genus [AC2-1601}AC2-1602| p -value

Bacillus | 0.052 0.034 0.580

idobacterif 25.789 4.450 0.000

Blautia 0.000 0.627 0.000




Clostridium 0.534 12.960 0.000
Eggerthelld  0.149 0.008 0.000
nterococcd 0.654 0.110 0.000
Fscherichig 18.042 22.004 0.000
avonifract{ 0.769 3.145 0.000
hnoclostrid 0.000 0.263 0.000
actobacilly 19.999 0.051 0.000
Dscillibacte] 0.000 0.008 0.404
ptoclostridi|  3.340 7.976 0.000

Rothia 0.115 0.008 0.000
niniclostrid| 0.000 0.229 0.000
iminococcy 0.000 0.000 1.000
reptococcy 0.597 0.085 0.000
Tyzzerella] 0.000 2.984 0.000
\Veillonella| 18.386 | 33.056 0.000
nclassifieq 11.575 12.002 0.267

FMT-associate

d microbiota changes at the genus level in AC3

Genus [AC3-1511tAC3-1511 p-value JAC3-1511}AC3-1511] p-value
naerostipe| 0.000 0.243 0.000 0.000 5.519 0.000
naerotrunc{ 0.000 0.235 0.000 0.000 0.914 0.000
Bacillus | 0.000 0.012 0.556 0.000 0.063 0.006
Bacteroidey 0.000 46.617 0.000 0.000 18.301 0.000
idobacterif 88.620 0.000 0.000 88.620 0.527 0.000
Blautia | 0.000 2.210 0.000 0.000 0.014 0.506
Clostridiun]  0.000 0.140 0.000 0.000 0.991 0.000
nterococcy 0.341 0.000 0.000 0.341 0.014 0.000
elatoclostr]  0.000 0.070 0.003 0.000 2.180 0.000
Escherichigd  2.539 4.234 0.000 2.539 8.697 0.000
Fubacteriurf  0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
rritrophicy 0.000 0.008 1.000 0.000 0.000 1.000
avonifract¢ 0.000 1.031 0.000 0.000 8.022 0.000
Hungatella] 0.000 14.750 0.000 0.000 3.389 0.000
Klebsiella| 0.385 1.167 0.000 0.385 0.042 0.000
hnoclostrid 0.000 3.508 0.000 0.000 8.992 0.000
legasphaer] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.457 0.000
ptoclostridi| 0.000 4.081 0.000 0.000 1.919 0.000
Peptococcul  0.000 0.132 0.000 0.000 0.000 1.000
obinsonielll  0.000 0.025 0.186 0.000 0.105 0.000
niniclostrid| 0.000 0.074 0.002 0.000 0.935 0.000
reptococcy 0.683 0.000 0.000 0.683 0.000 0.000
\Veillonella| 0.026 0.000 0.033 0.026 3.579 0.000
Unclassifie{ 7.405 21.462 0.000 7.405 35.337 0.000

Genus [AC3-1511tAC3-1601 p-value JAC3-1511}AC3-1511] p-value
naerostipel 0.000 0.303 0.000 0.243 5.519 0.000
haerotrunc{ 0.000 0.231 0.000 0.235 0.914 0.000
Bacillus | 0.000 0.036 0.058 0.012 0.063 0.012
Bacteroided 0.000 5.665 0.000 46.617 | 18.301 0.000
idobacterif 88.620 1.289 0.000 0.000 0.527 0.000




FMT-associate

Blautia 0.000 0.018 0.307 2.210 0.014 0.000
Clostridium  0.000 1.167 0.000 0.140 0.991 0.000
nterococcy 0.341 0.005 0.000 0.000 0.014 0.137
elatoclosty 0.000 0.014 0.556 0.070 2.180 0.000
Fscherichid  2.539 0.751 0.000 4.234 8.697 0.000
Fubacteriunl  0.000 0.172 0.000 0.000 0.000 1.000
rritrophicy 0.000 0.000 1.000 0.008 0.000 0.534
avonifract{ 0.000 2.785 0.000 1.031 8.022 0.000
Hungatella] 0.000 3.676 0.000 14.750 3.389 0.000
Klebsiella] 0.385 0.529 0.080 1.167 0.042 0.000
hnoclostrid 0.000 9.133 0.000 3.508 8.992 0.000
legasphaer] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.457 0.000
ptoclostridi| 0.000 4.359 0.000 4.081 1.919 0.000
Peptococcuy  0.000 0.000 1.000 0.132 0.000 0.000
obinsonielll 0.000 0.023 0.174 0.025 0.105 0.002
niniclostrid| 0.000 0.000 1.000 0.074 0.935 0.000
reptococcy 0.683 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
\VVeillonella] 0.026 55.514 0.000 0.000 3.579 0.000
nclassifie{ 7.405 14.333 0.000 21.462 | 35.337 0.000
Genus [AC3-1511}AC3-1601 p-value

naerostipe] 5.519 0.303 0.000
naerotrunc|{ 0.914 0.231 0.000

Bacillus | 0.063 0.036 0.320
Bacteroidey 18.301 5.665 0.000

idobacterif 0.527 1.289 0.000

Blautia 0.014 0.018 1.000
Clostridium  0.991 1.167 0.122

nterococcy 0.014 0.005 0.565

elatoclosty 2.180 0.014 0.000
Fscherichigd  8.697 0.751 0.000
Fubacteriunl  0.000 0.172 0.000

rritrophicy 0.000 0.000 1.000

avonifract{ 8.022 2.785 0.000
Hungatella] 3.389 3.676 0.156

Klebsiella] 0.042 0.529 0.000
hnoclostrid 8.992 9.133 0.654
legasphaer| 0.457 0.000 0.000
ptoclostridi| 1.919 4.359 0.000
Peptococcuy  0.000 0.000 1.000
obinsonielll 0.105 0.023 0.002
niniclostrid| 0.935 0.000 0.000

reptococcy 0.000 0.000 1.000
Veillonella] 3.579 55.514 0.000
nclassifie{ 35.337 14.333 0.000

d microbiota changes at the genus level in AC4

Genus AC4-1601}AC4-1512] p-value [AC4-1601tAC4-1601| p-value
Aeromonad 0.023 0.567 0.000 0.023 0.000 0.161
Alistipes [ 0.128 0.000 0.000 0.128 3.645 0.000




lloprevotel| 6.133 0.000 0.000 6.133 0.036 0.000
Anaerostipg 0.064 0.000 0.000 0.064 0.000 0.005
naerotrunc{ 0.006 0.000 0.499 0.006 0.189 0.000
Bacteroidey 32.262 0.000 0.000 32.262 | 18.764 0.000
Bilophila| 0.064 0.000 0.000 0.064 0.207 0.001
Blautia | 0.818 0.191 0.000 0.818 0.433 0.000
ptyricicocc| 0.447 0.000 0.000 0.447 0.000 0.000
utyricimon| 0.029 0.000 0.031 0.029 0.442 0.000
Clostridiun] 0.012 0.000 0.249 0.012 0.388 0.000
Coprococcy  0.749 0.000 0.000 0.749 0.000 0.000
pelatoclost]  0.499 0.035 0.000 0.499 0.126 0.000
Fscherichig 0.052 19.814 0.000 0.052 4.069 0.000
Fubacteriurl  0.116 0.000 0.000 0.116 0.000 0.000
pcalibacteri] 4.271 0.006 0.000 4.271 0.027 0.000
lavonifract{ 0.070 18.460 0.000 0.070 11.141 0.000
isobacteriu  1.393 0.000 0.000 1.393 0.018 0.000
Gemmiger| 0.986 0.000 0.000 0.986 0.000 0.000
Holdemaniy 0.006 0.000 0.499 0.006 0.370 0.000
Hungatellg 0.012 0.000 0.249 0.012 2.589 0.000
hnoclostrid 0.383 8.874 0.000 0.383 4.998 0.000
actobacilld 1.230 0.000 0.000 1.230 0.000 0.000
Morganellg 0.000 0.399 0.000 0.000 0.036 0.023
Ddoribacte| 0.226 0.000 0.000 0.226 0.397 0.013
Dscillibactd 0.099 0.000 0.000 0.099 1.281 0.000
aenibacilly 0.000 0.185 0.000 0.000 0.000 1.000
rabacteroiq 0.841 0.000 0.000 0.841 2.300 0.000
praprevotell 0.499 0.000 0.000 0.499 2.715 0.000
arasutterell 0.110 0.000 0.000 0.110 0.000 0.000
ptoclostridil 0.000 10.587 0.000 0.000 0.550 0.000
olarctobact 13.183 0.000 0.000 13.183 | 17.276 0.000
Prevotella| 15.545 0.000 0.000 15.545 0.027 0.000
Roseburia| 5.031 0.000 0.000 5.031 0.000 0.000
hiniclostrid 0.389 0.000 0.000 0.389 0.406 0.846
uminococc| 1.195 0.000 0.000 1.195 0.000 0.000
treptococcy 0.099 0.052 0.121 0.099 0.099 1.000
Sutterella| 1.253 0.000 0.000 1.253 0.352 0.000
Tyzzerella| 0.749 0.075 0.000 0.749 3.744 0.000
Unclassifie¢ 11.031 | 40.756 0.000 11.031 | 23.374 0.000
Genus AC4-1512lAC4-1601 p-value
Aeromonad 0.567 0.000 0.000
Alistipes | 0.000 3.645 0.000
lloprevotel| 0.000 0.036 0.023
Anaerostipg 0.000 0.000 1.000
naerotrunc{ 0.000 0.189 0.000
Bacteroidey 0.000 18.764 0.000
Bilophila| 0.000 0.207 0.000
Blautia | 0.191 0.433 0.000
utyricicocc| 0.000 0.000 1.000




utyricimon| 0.000 0.442 0.000
Clostridiun] 0.000 0.388 0.000
Coprococcy  0.000 0.000 1.000
pelatoclost]  0.035 0.126 0.006
Fscherichid 19.814 4.069 0.000
Fubacteriurl  0.000 0.000 1.000
pcalibacteri| 0.006 0.027 0.306
lavonifracty 18.460 11.141 0.000
Isobacteriul 0.000 0.018 0.153
Gemmiger| 0.000 0.000 1.000
Holdemanid 0.000 0.370 0.000
Hungatelld 0.000 2.589 0.000
hnoclostrid 8.874 4.998 0.000
actobacill 0.000 0.000 1.000
Morganelld 0.399 0.036 0.000
Ddoribactel 0.000 0.397 0.000
Dscillibactd  0.000 1.281 0.000
aenibacilly 0.185 0.000 0.000
rabacteroiq 0.000 2.300 0.000
araprevotell  0.000 2.715 0.000
arasutterell 0.000 0.000 1.000
ptoclostridil 10.587 0.550 0.000
olarctobac{ 0.000 17.276 0.000
Prevotella] 0.000 0.027 0.060
Roseburial 0.000 0.000 1.000
hiniclostrid 0.000 0.406 0.000
uminococc| 0.000 0.000 1.000
treptococcy 0.052 0.099 0.170
Sutterella| 0.000 0.352 0.000
Tyzzerella| 0.075 3.744 0.000
nclassifie{ 40.756 23.374 0.000

FMT-associate

d microbiota changes at the genus level in AC5

Genus [AC5-1511}JAC5-1511 p-value JAC5-1511}AC5-1602| p -value
\Veillonella] 1.011 0.028 0.000 1.011 0.008 0.000
ranulicatel| 0.026 0.010 0.315 0.026 0.015 0.533
\ctinomycel 0.000 0.000 1.000 0.000 0.046 0.001
reptococcy 2.456 2.191 0.046 2.456 0.023 0.000
Allisonellal] 0.333 0.000 0.000 0.333 0.000 0.000
avonifract{ 4.000 0.000 0.000 4.000 21.111 0.000
idobacteri| 15.714 13.901 0.000 15.714 0.031 0.000
hnoclostrid 0.000 0.000 1.000 0.000 26.173 0.000
Alistipes | 0.000 0.000 1.000 0.000 21.507 0.000
elatoclostn 4.102 0.000 0.000 4.102 3.804 0.091
Tyzzerella] 0.000 0.000 1.000 0.000 2.820 0.000
Gemella | 0.072 0.000 0.000 0.072 0.004 0.000
nterococcy 0.243 0.000 0.000 0.243 0.008 0.000
Eggerthelld  0.038 0.000 0.001 0.038 0.000 0.001
Clostridium  3.471 0.000 0.000 3.471 2.812 0.000




FMT-associate

actobacilly 6.217 0.684 0.000 6.217 0.046 0.000
naerostipe] 0.942 0.000 0.000 0.942 0.181 0.000
Rothia 0.026 0.161 0.000 0.026 0.000 0.011
Fscherichig 44.612 0.000 0.000 44,612 | 20.434 0.000
Blautia 0.213 0.000 0.000 0.213 0.323 0.019
Klebsiella] 1.185 83.025 0.000 1.185 0.000 0.000
Fubacteriunl  0.000 0.000 1.000 0.000 0.092 0.000
sgonomon| 0.166 0.000 0.000 0.166 0.000 0.000
nclassifie{ 15.172 0.000 0.000 15.172 0.562 0.000
Genus [AC5-1511}AC5-1602 p -value
\Veillonella| 0.028 0.008 0.114
ranulicatel| 0.010 0.015 0.715
A\ctinomyce{ 0.000 0.046 0.000
reptococcy 2.191 0.023 0.000
Allisonellal] 0.000 0.000 1.000
avonifract{ 0.000 21.111 0.000
idobacterif 13.901 0.031 0.000
hnoclostrid 0.000 26.173 0.000
Alistipes | 0.000 21.507 0.000
elatoclosty 0.000 3.804 0.000
Tyzzerella] 0.000 2.820 0.000
Gemella | 0.000 0.004 0.476
nterococcy 0.000 0.008 0.226
Eggerthelld  0.000 0.000 1.000
Clostridiun  0.000 2.812 0.000
actobacilly 0.684 0.046 0.000
naerostipel 0.000 0.181 0.000
Rothia 0.161 0.000 0.000
Fscherichid  0.000 20.434 0.000
Blautia 0.000 0.323 0.000
Klebsiella| 83.025 0.000 0.000
Fubacteriunl  0.000 0.092 0.000
sgonomon{ 0.000 0.000 1.000
nclassifie¢ 0.000 0.562 0.000

d microbiota changes at the genus level in AC6

Genus AC6-1512tAC6-1512] p-value [AC6-1512tAC6-1602| p -value
kkermansi{y 0.040 0.000 0.007 0.040 0.000 0.007
Alistipes | 1.705 0.000 0.000 1.705 0.029 0.000
naerostipe] 0.201 0.000 0.000 0.201 0.000 0.000
naerotrunc| 0.281 0.000 0.000 0.281 0.059 0.000
Bacteroidey 12.191 0.204 0.000 12.191 11.560 0.050
idobacterif 0.261 41.143 0.000 0.261 4.171 0.000
Bilophila [ 0.309 0.000 0.000 0.309 0.082 0.000
Blautia 0.570 0.006 0.000 0.570 0.018 0.000
ityricicocc| 0.100 0.000 0.000 0.100 0.000 0.000
Clostridium  0.000 8.890 0.000 0.000 0.000 1.000
Dialister | 3.177 0.000 0.000 3.177 0.000 0.000
nterococcy 0.000 0.287 0.000 0.000 0.000 1.000




Fscherichigd  0.008 0.794 0.000 0.008 1.626 0.000
Fubacteriun  0.317 0.000 0.000 0.317 0.000 0.000
calibacter{ 3.470 0.022 0.000 3.470 0.000 0.000
avonifract{ 0.156 11.480 0.000 0.156 0.837 0.000
Isobacteriy 0.000 0.121 0.000 0.000 0.006 0.407
Gemmiger| 0.413 0.000 0.000 0.413 0.006 0.000
aemophilyf 0.020 0.000 0.078 0.020 0.012 0.708
Hungatella] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.462 0.000
hnoclostrid 0.076 0.006 0.000 0.076 1.053 0.000
actobacilly 0.092 0.931 0.000 0.092 0.410 0.000
legasphaer| 8.388 0.000 0.000 8.388 73.295 0.000
Ddoribactel 0.606 0.000 0.000 0.606 0.018 0.000
Dscillibacte] 1.488 0.006 0.000 1.488 0.328 0.000
rabacteroiq 1.344 0.022 0.000 1.344 1.854 0.000
arasutterel|l  0.104 0.000 0.000 0.104 0.000 0.000
ptoclostridil 0.000 1.301 0.000 0.000 0.392 0.000
plarctobacy 0.004 0.116 0.000 0.004 0.000 1.000
Prevotella| 47.497 0.088 0.000 47.497 0.047 0.000
Proteus 0.000 0.198 0.000 0.000 0.000 1.000
Providencid 0.000 0.287 0.000 0.000 0.000 1.000
ramidobac{ 0.321 0.000 0.000 0.321 0.000 0.000
Roseburia| 1.897 0.017 0.000 1.897 0.000 0.000
hiniclostrid| 0.088 0.551 0.000 0.088 0.053 0.205
iminococcy 0.710 0.006 0.000 0.710 0.000 0.000
reptococcy 0.000 0.154 0.000 0.000 0.018 0.067
Sutterella| 1.392 0.000 0.000 1.392 0.111 0.000
Tyzzerella] 0.108 0.000 0.000 0.108 0.000 0.000
\VVeillonella] 0.024 6.355 0.000 0.024 0.135 0.000
Unclassifie{ 12.640 | 27.017 0.000 12.640 3.422 0.000
Genus [AC6-1512lAC6-1602 p -value
kkermansi{ 0.000 0.000 1.000
Alistipes | 0.000 0.029 0.027
naerostipel 0.000 0.000 1.000
naerotrunc|{ 0.000 0.059 0.001
Bacteroidey 0.204 11.560 0.000
idobacteri| 41.143 4.171 0.000
Bilophila [ 0.000 0.082 0.000
Blautia 0.006 0.018 0.361
ityricicocc| 0.000 0.000 1.000
Clostridiun  8.890 0.000 0.000
Dialister | 0.000 0.000 1.000
nterococcy 0.287 0.000 0.000
Fscherichid 0.794 1.626 0.000
Fubacteriunl  0.000 0.000 1.000
calibacter]{ 0.022 0.000 0.126
avonifract{ 11.480 0.837 0.000
Isobacteriy 0.121 0.006 0.000
Gemmiger| 0.000 0.006 0.485




aemophiluyf 0.000 0.012 0.235
Hungatella] 0.000 0.462 0.000
hnoclostrid 0.006 1.053 0.000
actobacilly 0.931 0.410 0.000
legasphaer] 0.000 73.295 0.000
Ddoribactel 0.000 0.018 0.114
Dscillibacte] 0.006 0.328 0.000
rabacteroi¢ 0.022 1.854 0.000
arasutterell  0.000 0.000 1.000
ptoclostridi| 1.301 0.392 0.000
plarctobac{ 0.116 0.000 0.000
Prevotella| 0.088 0.047 0.156

Proteus 0.198 0.000 0.000
Providencid 0.287 0.000 0.000
ramidobac{ 0.000 0.000 1.000
Roseburia| 0.017 0.000 0.251
niniclostrid| 0.551 0.053 0.000
iminococcy 0.006 0.000 1.000
reptococcy 0.154 0.018 0.000
Sutterella| 0.000 0.111 0.000
Tyzzerella] 0.000 0.000 1.000
\Veillonella] 6.355 0.135 0.000
nclassifie{ 27.017 3.422 0.000

FMT-associate

d microbiota changes at the genus level in AC7

Genus [AC7-1511}JAC7-1511 p-value JAC7-1511}AC7-1511| p-value
plarctobac{ 0.223 0.000 0.000 0.223 0.000 0.000
rabacteroiq¢ 0.044 0.000 0.001 0.044 0.000 0.001
yseobacter| 0.008 0.100 0.000 0.008 0.012 0.687
Brochothriy 0.024 0.080 0.006 0.024 0.016 0.754
aemophilyf 3.190 0.000 0.000 3.190 0.000 0.000
calibacter{ 8.565 0.000 0.000 8.565 0.000 0.000

Dorea 0.088 0.000 0.000 0.088 0.000 0.000
r'ynebacteri| 0.000 0.008 0.248 0.000 0.000 1.000
reptococcy 0.076 0.149 0.016 0.076 0.140 0.030
Dscillibacte] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
avonifract{ 0.004 1.197 0.000 0.004 0.336 0.000
idobacterif 0.008 0.000 0.500 0.008 0.000 0.500
naerotrunc| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
ptoclostridil 0.000 0.112 0.000 0.000 0.524 0.000
hnoclostrid  0.024 12.885 0.000 0.024 1.661 0.000
Alistipes | 0.008 0.000 0.500 0.008 0.000 0.500
Lactococcuy 0.147 0.542 0.000 0.147 0.120 0.464
elatoclosty 0.131 0.000 0.000 0.131 0.000 0.000
Collinsella] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Tyzzerella] 0.000 0.036 0.002 0.000 0.000 1.000
nterococcy 0.000 0.141 0.000 0.000 0.000 1.000
Clostridiun  0.004 70.272 0.000 0.004 78.052 0.000
actobacilly 16.047 0.000 0.000 16.047 0.000 0.000




Bacillus | 0.354 1.165 0.000 0.354 0.300 0.310
naerostipel 0.000 0.129 0.000 0.000 0.000 1.000
cinetobactd 0.211 0.751 0.000 0.211 0.128 0.029
prasutterell 0.211 0.000 0.000 0.211 0.000 0.000
Escherichid  0.430 0.016 0.000 0.430 0.004 0.000
Ddoribacte]l 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Isobacterid 0.008 0.000 0.500 0.008 0.000 0.500
Blautia 1.071 0.028 0.000 1.071 0.004 0.000
seudomongd 0.020 0.040 0.208 0.020 0.008 0.453
Klebsiella] 0.438 5.641 0.000 0.438 17.290 0.000
Bacteroidey 56.126 0.000 0.000 56.126 0.000 0.000
Unclassifie{ 12.472 6.706 0.000 12.472 1.405 0.000
oprococcu] 0.068 0.000 0.000 0.068 0.000 0.000
Genus [ACT7-1511}AC7-1512| p-value JAC7-1511}AC7-1511| p-value
plarctobaclt 0.223 0.215 0.923 0.000 0.000 1.000
rabacteroi¢ 0.044 0.587 0.000 0.000 0.000 1.000
yseobacter| 0.008 0.004 1.000 0.100 0.012 0.000
Brochothriy 0.024 0.034 0.599 0.080 0.016 0.001
aemophilyf 3.190 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
calibacter{ 8.565 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
Dorea 0.088 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
rynebacteri 0.000 0.000 1.000 0.008 0.000 0.249
reptococcy 0.076 0.262 0.000 0.149 0.140 0.815
Dscillibacte] 0.000 0.536 0.000 0.000 0.000 1.000
avonifract{ 0.004 0.118 0.000 1.197 0.336 0.000
idobacterif 0.008 12.469 0.000 0.000 0.000 1.000
haerotrunc| 0.000 0.114 0.000 0.000 0.000 1.000
ptoclostridil 0.000 0.000 1.000 0.112 0.524 0.000
hnoclostrid 0.024 5.343 0.000 12.885 1.661 0.000
Alistipes | 0.008 0.055 0.003 0.000 0.000 1.000
lactococcuy 0.147 0.169 0.570 0.542 0.120 0.000
elatoclostn 0.131 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
Collinsella] 0.000 0.030 0.006 0.000 0.000 1.000
Tyzzerella] 0.000 0.363 0.000 0.036 0.000 0.002
nterococcy 0.000 0.000 1.000 0.141 0.000 0.000
Clostridiun  0.004 0.000 1.000 70.272 | 78.052 0.000
actobacilly 16.047 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
Bacillus | 0.354 0.435 0.169 1.165 0.300 0.000
naerostipe] 0.000 0.038 0.001 0.129 0.000 0.000
cinetobactd 0.211 0.177 0.413 0.751 0.128 0.000
prasutterel| 0.211 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
Fscherichigd  0.430 0.617 0.005 0.016 0.004 0.218
Ddoribactel 0.000 0.182 0.000 0.000 0.000 1.000
Isobacteriy 0.008 0.000 0.500 0.000 0.000 1.000
Blautia 1.071 0.279 0.000 0.028 0.004 0.039
seudomong 0.020 0.089 0.001 0.040 0.008 0.022
Klebsiella] 0.438 0.000 0.000 5.641 17.290 0.000
Bacteroidey 56.126 | 76.612 0.000 0.000 0.000 1.000




FMT-associate

nclassifieq 12.472 1.271 0.000 6.706 1.405 0.000
oprococcu| 0.068 0.000 0.000 0.000 0.000 1.000
Genus [ACT7-1511}AC7-1512| p-value
plarctobac{ 0.000 0.215 0.000
rabacteroi¢ 0.000 0.587 0.000
yseobacter| 0.012 0.004 0.626
Brochothriy 0.016 0.034 0.256
aemophiluyf 0.000 0.000 1.000
calibacter{ 0.000 0.000 1.000
Dorea 0.000 0.000 1.000
r'ynebacteri 0.000 0.000 1.000
reptococcy 0.140 0.262 0.003
Dscillibacte] 0.000 0.536 0.000
avonifract{ 0.336 0.118 0.000
idobacterif 0.000 12.469 0.000
naerotrunc|{ 0.000 0.114 0.000
ptoclostridi] 0.524 0.000 0.000
hnoclostrid 1.661 5.343 0.000
Alistipes | 0.000 0.055 0.000
Lactococcuy 0.120 0.169 0.188
elatoclosty 0.000 0.000 1.000
Collinsella] 0.000 0.030 0.006
Tyzzerella] 0.000 0.363 0.000
nterococcy 0.000 0.000 1.000
Clostridiun 78.052 0.000 0.000
actobacilly 0.000 0.000 1.000
Bacillus | 0.300 0.435 0.016
naerostipe] 0.000 0.038 0.002
cinetobactd 0.128 0.177 0.165
arasutterel|  0.000 0.000 1.000
Fscherichid  0.004 0.617 0.000
Ddoribactel 0.000 0.182 0.000
Isobacteriy 0.000 0.000 1.000
Blautia 0.004 0.279 0.000
seudomong 0.008 0.089 0.000
Klebsiella] 17.290 0.000 0.000
Bacteroidey 0.000 76.612 0.000
nclassifie{ 1.405 1.271 0.207
oprococcu| 0.000 0.000 1.000

d microbiota changes at the genus level in AC8

Genus [AC8-1512}AC8-1512] p-value }AC8-1512}AC8-1602| p -value
plarctobac{ 0.000 0.000 1.000 0.000 0.515 0.000
rabacteroi¢ 0.105 0.000 0.000 0.105 10.922 0.000
legasphaer] 0.023 0.000 0.031 0.023 2.659 0.000
Veillonella] 5.838 23.936 0.000 5.838 0.008 0.000
Scardovia| 0.000 0.119 0.000 0.000 0.000 1.000
Roseburia| 0.872 0.000 0.000 0.872 0.000 0.000
aemophilyl  0.430 0.123 0.000 0.430 0.000 0.000




calibacter]{ 35.146 0.000 0.000 35.146 4.446 0.000
reptococcy 0.004 5.479 0.000 0.004 0.020 0.121
avonifract{ 0.341 0.000 0.000 0.341 0.892 0.000
idobacterif 0.089 0.495 0.000 0.089 0.063 0.338

naerotrunc| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.012 0.121

hnoclostrid 2.206 0.000 0.000 2.206 2.540 0.013
elatoclosty 0.209 0.000 0.000 0.209 3.063 0.000
Bilophila| 0.019 0.000 0.063 0.019 0.059 0.025
Tyzzerella] 0.550 0.000 0.000 0.550 0.000 0.000
Gemella | 0.000 0.044 0.000 0.000 0.000 1.000
nterococcy 0.000 0.055 0.000 0.000 0.000 1.000

Clostridiun  4.039 28.714 0.000 4.039 0.012 0.000

actobacilly 0.058 0.321 0.000 0.058 0.880 0.000
naerostipe] 0.209 0.000 0.000 0.209 0.000 0.000
Rothia 0.004 2.119 0.000 0.004 0.004 1.000

Fscherichig 20.044 0.642 0.000 20.044 8.049 0.000

Atopobium| 0.004 0.479 0.000 0.004 0.004 1.000

niniclostrid| 0.085 0.000 0.000 0.085 0.032 0.016

Isobacteriy  0.004 0.186 0.000 0.004 0.000 1.000
Blautia 0.713 0.000 0.000 0.713 0.048 0.000

Hungatella] 0.027 0.000 0.016 0.027 1.831 0.000

Bacteroidey 0.419 0.000 0.000 0.419 47.717 0.000
Dialister | 1.415 0.000 0.000 1.415 0.059 0.000

ityricicocc| 0.279 0.000 0.000 0.279 0.000 0.000

nclassifie{ 26.816 | 37.192 0.000 26.816 16.161 0.000

[uricibacte] 0.050 0.000 0.000 0.050 0.000 0.000

hphylococc| 0.000 0.095 0.000 0.000 0.004 0.495
Genus [AC8-1512lAC8-1602| p -value

plarctobac{ 0.000 0.515 0.000

rabacteroi¢ 0.000 10.922 0.000

legasphaer] 0.000 2.659 0.000

\VVeillonella] 23.936 0.008 0.000

Scardovia| 0.119 0.000 0.000

Roseburia| 0.000 0.000 1.000

aemophilyf 0.123 0.000 0.000

calibacter{ 0.000 4.446 0.000

reptococcy 5.479 0.020 0.000

avonifract{ 0.000 0.892 0.000

idobacterif 0.495 0.063 0.000

naerotrunc|{ 0.000 0.012 0.125

hnoclostrid 0.000 2.540 0.000

elatoclosty 0.000 3.063 0.000

Bilophila [ 0.000 0.059 0.000

Tyzzerella] 0.000 0.000 1.000

Gemella | 0.044 0.000 0.001

nterococcy 0.055 0.000 0.000

Clostridiun 28.714 0.012 0.000

actobacilly 0.321 0.880 0.000




naerostipe] 0.000 0.000 1.000
Rothia 2.119 0.004 0.000
Fscherichig  0.642 8.049 0.000
Atopobium| 0.479 0.004 0.000
niniclostrid| 0.000 0.032 0.004
Isobacteri 0.186 0.000 0.000
Blautia | 0.000 0.048 0.000
Hungatella] 0.000 1.831 0.000
Bacteroidey 0.000 47.717 0.000
Dialister | 0.000 0.059 0.000
ityricicocc| 0.000 0.000 1.000
Unclassifie{ 37.192 | 16.161 0.000
[uricibactel 0.000 0.000 1.000
hphylococe| 0.095 0.004 0.000

FMT-associate

d microbiota changes at the genus level in AC9

Genus [AC9-1509AC9-1509| p-value JAC9-1509tAC9-1509| p -value
nclassifie( 28.503 0.660 0.000 28.503 3.583 0.000
naerostipe] 0.000 0.201 0.000 0.000 0.041 0.004
plarctobacy 0.964 0.000 0.000 0.964 0.000 0.000
hhydrobact{ 0.034 0.004 0.026 0.034 0.036 1.000
Dscillibacte] 0.394 0.000 0.000 0.394 0.000 0.000
Gemmiger| 1.646 0.000 0.000 1.646 0.000 0.000
Eggerthelld  0.000 0.020 0.069 0.000 0.014 0.251
kkermansi{ 0.000 1.217 0.000 0.000 0.018 0.126
Bilophila| 0.102 0.000 0.000 0.102 0.000 0.000
rabacteroi¢ 0.852 4.791 0.000 0.852 5.272 0.000
iminococc| 2.581 0.000 0.000 2.581 0.000 0.000
Roseburia| 10.780 0.000 0.000 10.780 0.258 0.000
avonifract{ 0.458 0.118 0.000 0.458 0.181 0.000
reptococcy 0.151 0.383 0.000 0.151 0.131 0.607
cinetobactd 0.390 0.517 0.044 0.390 0.485 0.143
seudomong 0.170 0.122 0.215 0.170 0.122 0.205
Bacillus | 0.696 0.774 0.352 0.696 0.924 0.010
arasutterell  0.015 1.165 0.000 0.015 3.039 0.000
Neisseria [ 0.000 0.008 0.505 0.000 0.000 1.000
idobacterif 0.258 0.126 0.001 0.258 0.000 0.000
Tyzzerella] 0.565 0.000 0.000 0.565 0.000 0.000
Ddoribactel 0.122 0.000 0.000 0.122 0.000 0.000
Fscherichigd  0.487 0.087 0.000 0.487 1.010 0.000
nterococcy 0.015 0.012 1.000 0.015 0.018 1.000
legasphaer] 0.000 0.411 0.000 0.000 0.285 0.000
ptoclostridi| 0.000 1.047 0.000 0.000 0.879 0.000
actobacilly  2.167 0.000 0.000 2.167 0.000 0.000
\VVeillonella] 0.034 10.120 0.000 0.034 7.170 0.000
Blautia 0.156 0.036 0.000 0.156 0.394 0.000
lactococcuy 0.316 0.249 0.182 0.316 0.331 0.865
Dialister | 0.000 0.008 0.505 0.000 0.023 0.063
Sutterella| 1.655 0.000 0.000 1.655 0.000 0.000




Fubacteriun  0.521 0.000 0.000 0.521 0.000 0.000
tyricimond 0.068 0.000 0.000 0.068 0.000 0.000
Abiotrophid 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Bacteroidey 18.234 | 72.635 0.000 18.234 | 70.346 0.000
Alistipes | 2.060 0.000 0.000 2.060 0.000 0.000
ranulicatel| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Klebsiella] 1.256 1.521 0.017 1.256 0.208 0.000
viegamonay 3.759 0.000 0.000 3.759 0.000 0.000
oprococcu| 1.344 0.000 0.000 1.344 0.000 0.000
hnoclostrid 0.049 3.006 0.000 0.049 4.104 0.000
calibacter]{ 18.936 0.000 0.000 18.936 0.009 0.000
Clostridiun  0.000 0.217 0.000 0.000 0.222 0.000
Allisonellal] 0.063 0.000 0.000 0.063 0.000 0.000
niniclostrid| 0.058 0.000 0.000 0.058 0.018 0.043
aemophilyf 0.005 0.047 0.009 0.005 0.023 0.221
Isobacteriy 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
elatoclosty 0.112 0.032 0.002 0.112 0.059 0.067
Hungatellal 0.024 0.466 0.000 0.024 0.797 0.000
Genus [AC9-1509AC9-1509| p-value JAC9-1509tAC9-1512| p -value
nclassifie( 28.503 10.126 0.000 28.503 2.231 0.000
naerostipe] 0.000 1.176 0.000 0.000 0.000 1.000
plarctobacy 0.964 2.143 0.000 0.964 0.000 0.000
hhydrobact{ 0.034 0.056 0.361 0.034 0.026 0.783
Dscillibacte] 0.394 0.000 0.000 0.394 0.000 0.000
Gemmiger| 1.646 0.023 0.000 1.646 0.000 0.000
Eggerthelld  0.000 0.014 0.250 0.000 0.000 1.000
kkermansi{ 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Bilophila| 0.102 0.000 0.000 0.102 0.000 0.000
rabacteroi¢ 0.852 1.788 0.000 0.852 0.390 0.000
iminococc| 2.581 0.000 0.000 2.581 0.000 0.000
Roseburia| 10.780 0.107 0.000 10.780 0.000 0.000
avonifract{ 0.458 0.187 0.000 0.458 0.000 0.000
reptococcy 0.151 0.056 0.003 0.151 20.577 0.000
cinetobactd 0.390 0.626 0.001 0.390 0.462 0.272
seudomong 0.170 0.182 0.817 0.170 0.197 0.578
Bacillus | 0.696 1.359 0.000 0.696 0.886 0.027
arasutterell  0.015 1.489 0.000 0.015 9.240 0.000
Neisseria [ 0.000 0.000 1.000 0.000 1.062 0.000
idobacterif 0.258 0.023 0.000 0.258 14.339 0.000
Tyzzerella] 0.565 0.980 0.000 0.565 0.000 0.000
Ddoribactel 0.122 0.121 1.000 0.122 0.000 0.000
Fscherichigd  0.487 0.672 0.015 0.487 4.025 0.000
nterococcy 0.015 0.037 0.228 0.015 2.989 0.000
legasphaer] 0.000 0.005 1.000 0.000 0.056 0.000
ptoclostridi| 0.000 0.719 0.000 0.000 0.000 1.000
actobacilly  2.167 0.000 0.000 2.167 0.000 0.000
\VVeillonella] 0.034 0.070 0.136 0.034 17.584 0.000
Blautia 0.156 0.341 0.000 0.156 0.000 0.000




lactococcuy 0.316 0.462 0.019 0.316 0.394 0.200
Dialister | 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Sutterella| 1.655 0.000 0.000 1.655 0.000 0.000
Fubacteriunl  0.521 0.000 0.000 0.521 0.000 0.000
ityricimond  0.068 0.000 0.000 0.068 0.000 0.000
Abiotrophid 0.000 0.000 1.000 0.000 0.056 0.000
Bacteroidey 18.234 | 70.168 0.000 18.234 2.719 0.000
Alistipes | 2.060 0.000 0.000 2.060 0.000 0.000
ranulicatel| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.094 0.000
Klebsiella] 1.256 0.023 0.000 1.256 9.278 0.000
Megamonad 3.759 0.000 0.000 3.759 0.000 0.000
oprococcu| 1.344 0.000 0.000 1.344 0.000 0.000
hnoclostrid 0.049 2.610 0.000 0.049 0.017 0.105
calibacter] 18.936 3.212 0.000 18.936 0.377 0.000
Clostridiun] 0.000 0.000 1.000 0.000 4.633 0.000
Allisonellal] 0.063 0.000 0.000 0.063 0.000 0.000
niniclostrid| 0.058 0.075 0.574 0.058 0.103 0.132
aemophiluyf 0.005 0.000 0.490 0.005 8.242 0.000
iIsobacteriy 0.000 0.000 1.000 0.000 0.021 0.065
elatoclostn 0.112 0.107 1.000 0.112 0.000 0.000
Hungatella] 0.024 1.041 0.000 0.024 0.004 0.105
Genus [AC9-1509AC9-1509| p -value JAC9-1509;AC9-1509| p -value
Unclassifie{ 0.660 3.583 0.000 3.583 10.126 0.000
naerostipe] 0.201 0.041 0.000 0.041 1.176 0.000
plarctobac{ 0.000 0.000 1.000 0.000 2.143 0.000
nhydrobact{ 0.004 0.036 0.015 0.036 0.056 0.377
scillibacte] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Gemmiger| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.023 0.029
Fggerthelld  0.020 0.014 0.732 0.014 0.014 1.000
kkermansiy 1.217 0.018 0.000 0.018 0.000 0.125
Bilophila [ 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
rabacteroi¢ 4.791 5.272 0.017 5.272 1.788 0.000
Uminococcy 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Roseburial 0.000 0.258 0.000 0.258 0.107 0.000
avonifract{ 0.118 0.181 0.093 0.181 0.187 0.911
reptococcy 0.383 0.131 0.000 0.131 0.056 0.012
cinetobacty 0.517 0.485 0.649 0.485 0.626 0.052
seudomong 0.122 0.122 1.000 0.122 0.182 0.111
Bacillus | 0.774 0.924 0.078 0.924 1.359 0.000
prasutterell 1.165 3.039 0.000 3.039 1.489 0.000
Neisseria | 0.008 0.000 0.502 0.000 0.000 1.000
idobacterif 0.126 0.000 0.000 0.000 0.023 0.029
Tyzzerella] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.980 0.000
Ddoribactel 0.000 0.000 1.000 0.000 0.121 0.000
Fscherichigd  0.087 1.010 0.000 1.010 0.672 0.000
nterococcy 0.012 0.018 0.712 0.018 0.037 0.260
legasphaer] 0.411 0.285 0.024 0.285 0.005 0.000
ptoclostridi|  1.047 0.879 0.067 0.879 0.719 0.067




actobacilly 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000

\VVeillonella] 10.120 7.170 0.000 7.170 0.070 0.000
Blautia 0.036 0.394 0.000 0.394 0.341 0.384

Lactococcuy 0.249 0.331 0.102 0.331 0.462 0.032
Dialister | 0.008 0.023 0.263 0.023 0.000 0.063
Sutterella| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000

Fubacteriunl  0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000

tyricimond  0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000

Abiotrophid 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000

Bacteroidey 72.635 | 70.346 0.000 70.346 | 70.168 0.690
Alistipes | 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000

ranulicatel| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Klebsiella] 1.521 0.208 0.000 0.208 0.023 0.000

Mlegamonagy 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
oprococcu| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000

hnoclostrid 3.006 4.104 0.000 4.104 2.610 0.000
calibacter{ 0.000 0.009 0.217 0.009 3.212 0.000

Clostridium  0.217 0.222 0.922 0.222 0.000 0.000

Allisonellal] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000

niniclostrid| 0.000 0.018 0.047 0.018 0.075 0.006
aemophiluf 0.047 0.023 0.224 0.023 0.000 0.063

Isobacteriy 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
elatoclosty 0.032 0.059 0.191 0.059 0.107 0.095

Hungatella] 0.466 0.797 0.000 0.797 1.041 0.008
Genus AC9-1509tAC9-1512| p -value

nclassifieq 10.126 2.231 0.000

naerostipel 1.176 0.000 0.000

plarctobac{ 2.143 0.000 0.000

nhydrobact{ 0.056 0.026 0.155

Dscillibacte] 0.000 0.000 1.000

Gemmiger| 0.023 0.000 0.025

Eggerthelld  0.014 0.000 0.110

kkermansi{ 0.000 0.000 1.000

Bilophila| 0.000 0.000 1.000

rabacteroi¢ 1.788 0.390 0.000

iminococcy 0.000 0.000 1.000

Roseburia| 0.107 0.000 0.000

avonifract{ 0.187 0.000 0.000

reptococcy 0.056 20.577 0.000

cinetobactd 0.626 0.462 0.020

seudomong 0.182 0.197 0.745

Bacillus | 1.359 0.886 0.000

arasutterel|l  1.489 9.240 0.000

Neisseria | 0.000 1.062 0.000

idobacterif 0.023 14.339 0.000

Tyzzerella] 0.980 0.000 0.000

Ddoribactel 0.121 0.000 0.000

Fscherichid  0.672 4.025 0.000




nterococcy 0.037 2.989 0.000
legasphaer] 0.005 0.056 0.002
ptoclostridi| 0.719 0.000 0.000
actobacilly 0.000 0.000 1.000
\Veillonella] 0.070 17.584 0.000
Blautia 0.341 0.000 0.000
lactococcuy 0.462 0.394 0.277
Dialister | 0.000 0.000 1.000
Sutterella| 0.000 0.000 1.000
Fubacteriunl  0.000 0.000 1.000
ityricimond  0.000 0.000 1.000
A\biotrophid 0.000 0.056 0.000
Bacteroidey 70.168 2.719 0.000
Alistipes | 0.000 0.000 1.000
ranulicatel| 0.000 0.094 0.000
Klebsiella] 0.023 9.278 0.000
viegamonagy 0.000 0.000 1.000
oprococcu| 0.000 0.000 1.000
hnoclostrid 2.610 0.017 0.000
calibacter]{ 3.212 0.377 0.000
Clostridium  0.000 4.633 0.000
Allisonellal] 0.000 0.000 1.000
niniclostrid| 0.075 0.103 0.346
aemophiluyf 0.000 8.242 0.000
Isobacterig 0.000 0.021 0.064
elatoclosty 0.107 0.000 0.000
Hungatella] 1.041 0.004 0.000

FMT-associated microbiota changes

at the genus level in AC10

Genus JAC10-151¢(AC10-151¢ p-value JAC10-151(AC10-151Q p-value
legasphaer| 0.064 0.000 0.000 0.064 0.000 0.000
yseobacter| 0.053 0.761 0.000 0.053 0.247 0.000
Brochothriy 0.011 0.629 0.000 0.011 0.123 0.000
\Veillonella| 13.444 0.000 0.000 13.444 0.056 0.000
aemophilyf 0.541 0.000 0.000 0.541 0.000 0.000
reptococcy 1.698 14.722 0.000 1.698 13.175 0.000
pvobacteriy 0.011 0.101 0.000 0.011 0.008 1.000
idobacteri| 31.421 | 41.052 0.000 31.421 | 48.170 0.000
ptoclostridi| 0.605 0.000 0.000 0.605 0.000 0.000
Rhizobium| 0.000 0.066 0.000 0.000 0.004 1.000
Lactococcuy 0.409 6.780 0.000 0.409 1.647 0.000
elatoclosty 0.191 0.000 0.000 0.191 0.243 0.261
hhydrobact{ 0.016 0.563 0.000 0.016 0.163 0.000
Morganelld 0.955 0.000 0.000 0.955 0.000 0.000
nterococcy 0.955 0.015 0.000 0.955 0.107 0.000
Clostridiun  0.101 0.000 0.000 0.101 0.004 0.000
eanobacilll 0.042 0.319 0.000 0.042 0.159 0.000
actobacilly 0.329 9.519 0.000 0.329 6.055 0.000
Bacillus | 0.743 12.186 0.000 0.743 4.607 0.000




cinetobacty 0.324 8.616 0.000 0.324 2.431 0.000
Rothia 0.154 0.000 0.000 0.154 0.004 0.000
Proteus 2.096 0.000 0.000 2.096 0.024 0.000

Fscherichigd  9.893 0.025 0.000 9.893 20.972 0.000
zabethking 0.021 0.167 0.000 0.021 0.020 1.000

Aerococcuy 0.000 0.051 0.002 0.000 0.000 1.000

daminococ| 0.472 0.000 0.000 0.472 0.000 0.000

seudomong 0.085 2.267 0.000 0.085 1.297 0.000

rphyromony  0.000 0.096 0.000 0.000 0.004 1.000

Lleuconosto| 0.000 0.015 0.250 0.000 0.000 1.000
Klebsiella] 33.512 0.117 0.000 33.512 0.012 0.000

evundimon| 0.005 0.360 0.000 0.005 0.044 0.017
rthrobacte| 0.000 0.015 0.250 0.000 0.004 1.000

bychrobacty  0.000 0.096 0.000 0.000 0.004 1.000

Providencid 1.805 0.005 0.000 1.805 0.004 0.000

nclassifie{ 0.042 0.822 0.000 0.042 0.231 0.000

hphylococc| 0.000 0.532 0.000 0.000 0.175 0.000

bolibacillug  0.000 0.101 0.000 0.000 0.008 0.510
Genus JAC10-151¢AC10-151] p-value JAC10-1510AC10-1513 p-value

legasphaer| 0.064 0.000 0.000 0.064 0.000 0.000

yseobacter| 0.053 0.183 0.000 0.053 0.076 0.420

Brochothriy 0.011 0.085 0.001 0.011 0.103 0.000

Veillonella] 13.444 19.897 0.000 13.444 1.817 0.000
aemophilyl 0.541 0.005 0.000 0.541 0.005 0.000
reptococcy 1.698 16.221 0.000 1.698 20.973 0.000

avobacteri| 0.011 0.028 0.296 0.011 0.016 0.684

idobacteri| 31.421 18.709 0.000 31.421 | 45.218 0.000

ptoclostridil| 0.605 0.000 0.000 0.605 0.000 0.000

Rhizobium| 0.000 0.009 0.502 0.000 0.000 1.000

lactococcuy 0.409 1.263 0.000 0.409 0.971 0.000
elatoclosty 0.191 0.000 0.000 0.191 0.000 0.000

hhydrobact{ 0.016 0.127 0.000 0.016 0.054 0.055

Morganelld 0.955 0.000 0.000 0.955 0.000 0.000

nterococcy 0.955 0.277 0.000 0.955 0.092 0.000

Clostridium  0.101 0.005 0.000 0.101 0.000 0.000
eanobacilll 0.042 0.108 0.019 0.042 0.081 0.148

actobacilly 0.329 6.376 0.000 0.329 7.812 0.000
Bacillus | 0.743 2.840 0.000 0.743 1.964 0.000

cinetobacty 0.324 1.887 0.000 0.324 1.253 0.000
Rothia 0.154 0.892 0.000 0.154 1.519 0.000
Proteus 2.096 2.094 1.000 2.096 0.152 0.000

Fscherichid  9.893 28.136 0.000 9.893 17.230 0.000
zabethking 0.021 0.033 0.557 0.021 0.043 0.262

Aerococcud 0.000 0.005 1.000 0.000 0.000 1.000

daminococ| 0.472 0.000 0.000 0.472 0.000 0.000

seudomong 0.085 0.479 0.000 0.085 0.385 0.000

rphyromony  0.000 0.028 0.033 0.000 0.005 0.495

| euconosto 0.000 0.009 0.502 0.000 0.000 1.000




Klebsiella| 33.512 0.047 0.000 33.512 0.016 0.000
evundimon| 0.005 0.019 0.380 0.005 0.022 0.214
rthrobacte] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
sychrobacty 0.000 0.000 1.000 0.000 0.011 0.245
Providencid 1.805 0.005 0.000 1.805 0.000 0.000
Unclassifie{ 0.042 0.146 0.001 0.042 0.136 0.003
hphylococc| 0.000 0.085 0.000 0.000 0.038 0.007
bolibacillug 0.000 0.005 1.000 0.000 0.005 0.495
Genus AC10-151(AC10-151( p-value AC10-151(AC10-151] p-value
legasphaer] 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
yseobacter| 0.761 0.247 0.000 0.247 0.183 0.162
Brochothriy 0.629 0.123 0.000 0.123 0.085 0.251
\Veillonella] 0.000 0.056 0.000 0.056 19.897 0.000
aemophiluyf 0.000 0.000 1.000 0.000 0.005 0.459
reptococcy 14.722 | 13.175 0.000 13.175 | 16.221 0.000
vobacteriy 0.101 0.008 0.000 0.008 0.028 0.154
idobacterif 41.052 | 48.170 0.000 48.170 | 18.709 0.000
ptoclostridil 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
Rhizobium| 0.066 0.004 0.000 0.004 0.009 0.597
lactococcuy 6.780 1.647 0.000 1.647 1.263 0.001
elatoclostr] 0.000 0.243 0.000 0.243 0.000 0.000
nhydrobact{ 0.563 0.163 0.000 0.163 0.127 0.332
Morganelld 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
nterococcy 0.015 0.107 0.000 0.107 0.277 0.000
Clostridiun] 0.000 0.004 1.000 0.004 0.005 1.000
eanobacilll 0.319 0.159 0.000 0.159 0.108 0.164
actobacilly 9.519 6.055 0.000 6.055 6.376 0.153
Bacillus | 12.186 4.607 0.000 4.607 2.840 0.000
cinetobactdy 8.616 2.431 0.000 2.431 1.887 0.000
Rothia 0.000 0.004 1.000 0.004 0.892 0.000
Proteus | 0.000 0.024 0.038 0.024 2.094 0.000
Fscherichigd  0.025 20.972 0.000 20.972 | 28.136 0.000
zabethkind 0.167 0.020 0.000 0.020 0.033 0.403
Aerococcud 0.051 0.000 0.000 0.000 0.005 0.459
daminococ| 0.000 0.000 1.000 0.000 0.000 1.000
seudomongd 2.267 1.297 0.000 1.297 0.479 0.000
rphyromony  0.096 0.004 0.000 0.004 0.028 0.053
leuconosto 0.015 0.000 0.085 0.000 0.009 0.210
Klebsiella] 0.117 0.012 0.000 0.012 0.047 0.028
evundimon| 0.360 0.044 0.000 0.044 0.019 0.195
rthrobacte] 0.015 0.004 0.326 0.004 0.000 1.000
sychrobacty 0.096 0.004 0.000 0.004 0.000 1.000
Providencid 0.005 0.004 1.000 0.004 0.005 1.000
Unclassifie{ 0.822 0.231 0.000 0.231 0.146 0.043
hphylococc| 0.532 0.175 0.000 0.175 0.085 0.010
bolibacillug 0.101 0.008 0.000 0.008 0.005 1.000
Genus AC10-151JAC10-151% p-value
legasphaer] 0.000 0.000 1.000




yseobacter| 0.183 0.076 0.004
Brochothriy 0.085 0.103 0.622
\VVeillonella| 19.897 1.817 0.000
aemophiluyf 0.005 0.005 1.000
reptococcy 16.221 | 20.973 0.000
avobacteri| 0.028 0.016 0.518
idobacterif 18.709 | 45.218 0.000
ptoclostridi| 0.000 0.000 1.000
Rhizobium| 0.009 0.000 0.503
lactococcuy 1.263 0.971 0.007
elatoclosty 0.000 0.000 1.000
hhydrobact{ 0.127 0.054 0.020
Morganellgd 0.000 0.000 1.000
nterococcy 0.277 0.092 0.000
Clostridiun  0.005 0.000 1.000
eanobacilll 0.108 0.081 0.420
actobacilly 6.376 7.812 0.000
Bacillus | 2.840 1.964 0.000
cinetobactd 1.887 1.253 0.000
Rothia 0.892 1.519 0.000
Proteus 2.094 0.152 0.000
Fscherichig 28.136 17.230 0.000
zabethking 0.033 0.043 0.615
Aerococcud 0.005 0.000 1.000
daminococ| 0.000 0.000 1.000
seudomongd 0.479 0.385 0.169
rphyromony  0.028 0.005 0.132
Lleuconostod 0.009 0.000 0.503
Klebsiella] 0.047 0.016 0.103
evundimon| 0.019 0.022 1.000
rthrobacte|] 0.000 0.000 1.000
bychrobacty  0.000 0.011 0.215
Providencid 0.005 0.000 1.000
nclassifie{ 0.146 0.136 0.894
hphylococc| 0.085 0.038 0.073
bolibacillug  0.005 0.005 1.000




